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BIO 
 

Con un  título de Bioquímica, empecé trabajando 
en el INEI-Malbrán en la vigilancia de 
Enterobacterias en actividades como: studio de 
brotes, caracterización y subtipificación molecular 
de enteropatógenos para vigilancia pasiva en el 
enfoque de una salud , implementación y 
validación de nuevas tecnologías y la 
coordinación de proyectos nacionales e 
internacionales en vigilancia integrada  y en 
programas de aseguramiento de la calidad  . 
Actulamente coordino la Plataforma de genómica 
trabajando en la implementación de esta 
tecnología tanto a niveI nacional integrando la 
tecnología en el Sistema de vigilancia como a lo 
largo de la región a través de la Red de PulseNet 
Latinoamérica y el Caribe  

OTRAS HABILIDADES 
iDIOMAS: inglés fluido (TOEFL: 587/590), 
francés (DELF: A2) 
Lenguaje de programación básico: phyton, R. 
 

 
EXPERIENCIA 

COORDINADORA DE PLATAFORMA DE GENÓMICA Y 
BIOINFORMÁTICA 

INEI-ANLIS DR CARLOS G. MALBRÁN 
Enero 2017-actualidad 

Implementación de NGS para la vigilancia de las enfermedades infeccionsas a 
nivel nacional, incluyendo el desarrollo de recursos, entrenamiento e infraestructura. 
Entre las actividades se encuentra: la coordinación de proyectos de investigación en 
genómica enfocados a su uso en salud pública para Argentina y Latino América. 
Generación de recursos a nivel nacional y regional enfocados en crear capacidades y 
la aceptación del uso de genómica en salud pública, creación de estándares 
internacionales y programas de calidad a través OMS, PulseNet International y la red  
Genome Trakr para el uso de genómica en salud pública especialmente enfocado en 
países de recursos limitados.  

 
INVESTIGADOR PRINCIPAL 

INEI-ANLIS DR CARLOS G. MALBRÁN 
Diciembre 2007-Diciembre 2016 

Curadora de la Base de Datos para PulseNet América Latina y Caribe (PNLA) y 
responsible del programa regional de gestión de calidad para el laboratorio y análisis de 
datos. Participación en la coordinación de PNLA y WHO-GFN y coordinadora de más de 
20 proyectos nacionales e internacionales enfocados en vigilancia con tareas como: 
ejecución de presupuesto,  cumplimiento de tiempos de ejecución, importación y 
exportación de reactivos y material biológico, coordinación de distintos grupos nacionales, 
implementación y validadción de nuevas tecnologías como MLVA y MLST para vigilancia. , 
Participación en el estudio de brotes con los grupos de epidemiología nacional y provincial 
del Ministerio de Salud y como entrenadora en más de 30 cursos internacionales y 
nacionales y 17 reuniones internacionales. 
 

COORDINADORA DE PROYECTOS 
QUINTILES INTERNATIONAL 

Diciembre 2006-Diciembre 2007 
Asistente en proyectos de investigación clínica en el área de laboratorio en cumplimento 
con protocolos internos, de los sponsors y estándares internacionales para el monitoreo 
de estudios de laboratorio. 
 

ASISTENTE DE CONTROL DE CALIDAD 
MASSONE 

Noviembre 2006-Diciembre 2006 
Cumplimiento del programa de aseguramiento del laboratorio, incluyendo la actualización 
de SOPs en cumplimiento de estándares USDA y EU. 
 

PROFESOR ASISTANTE 
UNIVERSIDAD BUENOS AIRES 

DIcIembre 2001-Diciembre 2004 
Enseñanza en el departamento de microbiología y pasante en el Laboratorio de Clamidias 
en técnicas básicas de diagnóstico incluyendo cultivo cellular y técnicas de biología 
molecular en colaboración con varios proyectos nacionales. 

 
 

 



 

 

EDUCACIÓN 

 
Bioquímica. Universidad de Buenos Aires. 2007 
phD Fellowship en el Wellcome Trust Sanger Institute. Grupo: Dr Nicholas Thomson. 2013. 
En la actualidad: Doctorado de la Facultad de Farmacia y Bioquímica. UBA.  
 

PROYECTOS RECIENTES 

 
NIH Big Data. 2017-2019 
Integrando el mundo de la microbiología en el Sistema mundial de vigilancia. No: UO1CA2017167 NIH 
National Cancer Institute. 523106 USD. Rol: Co-Investigador Principal  
 
AGISAR  2017-2019 
Vigilancia integrada de Salmonella spp. en la cadena aviar y su relación con los aislaminetos clínicos con enfasis 
en su Resistencia a antibióticos en la provincia de Neuquén por un año. Organización Mundial de la Salud- 
AGISAR  Advisory Group on Integrated Surveillance of Antimicrobial Resistance. USD 15000. Rol: Investigador 
Principal 
 
WHO-FDA Genome Trakr. 2019-2021 
Implementación de secuenciación de genoma completo para la vigilancia de patógenos transmitidos por 
aliminetos. 500000 USD. Rol: Investigador Principal 
 
CDC-PAHO COAG  2019-2020 
PulseNet América Latina y el Caribe: incremento de la capacidad regional para la vigilancia de los patógenos 
entéricos y transmitidos por alimentos. Rol: Co- Investigador Principal. 100000 USD 
 
BBSRC/NERC-CONICET 2019-2021 
Resistencia antibiótica en el Sistema de pollo de engorde. Rol: Co-Investigador. £1220000. 
 
BBSRC/NERC-CONICET  2019-2021 
Desarrollo de un marco conceptual para mejorar el entendimiento de Resistencia antibiótica en el Sistema ganadero 
(Developing a conceptual framework to improve understanding of AMR in livestock systems: translating research into 
policy and practice). Rol: Co-Investigador. £1230000 
 
BBSRC/NERC-CONICET  2019-2021 
Mapa de los patrones del uso antibiótico y resistancia ambiental en la industria de la carne (Mapping the patterns and 
drivers of antibiotic use and environmental resistance in the Argentine beef industry)."Rol: Co-Investigador. £1220000 
 
UKRI GLOBAL CHALLENGES RESEARCH FUND 2019-2021 
 
ARGENT: Genómica para tuberculosis en Argentona. (ARGENT: Argentinian Genomics for Tuberculosis). Role: Co-
Principal Investigator.  £936575 
 
 



 

 

 
 

EXPERIENCIA DOCENTE 

 
Wellcome Trust Advance Courses 
Instructora en el curso “Genomics & Epidemiological Surveillance of Bacterial Pathogens” 2013-2019, Costa Rica, 
Perú, Buenos Aires. 
 
Centro de estudios Latinoamericanos (CELFI) 
Coordinadora e instructor en  “De la clínica a la genómica en bacterias: un enfoque interdisciplinario” course. 
University of Buenos Aires 2016, 2017, 2018. 
 
PulseNet Latin America and the Caribbean 
Responsable del entrenameinto para la implementación “Epidemiología molecular basado en el laboratorio” in 
Instituto Fiocruz-Brazil (2008), Instituto de Salud-Colombia (2009) , Instituto de Higiene Rafael Rangel-Venezuela 
(2009), INCIENSA-Costa Rica (2010),  Instituto de Salud pública-Nicaragua (2010), incluyendo entrenamiento 
en la implementación en el laboratorio, análisis de datos, uso de la Base de Datos Regional, comunicación efectiva 
de los resultados a las distintas autoridades en Salud Pública y uso de las herramientas de epidemiología molecular 
para detección temprana y studio de brotes. 
  
Coordinación del curso  “Genómica para la vigilancia de patógenos bacterianos” en Buenos Aires (2014), Brazil 
(2017), Colombia (2018). 
  
Docente en la Reuniones Anuales de PulseNet América Latina y Caribe incluyendo laboratorio y análisis de 
dtaos. 2008-2018. 
 
Coordinadora y docente del curso en línea a través de la Plataforma en anállisis de datos (2016-2017) y 
entrenamientos de laboratorio en Electroforesis en Campos Pulsado (PFGE): 
https://www.youtube.com/watch?v=HZDR5YdpAdQ 
 
INEI-ANLIS Dr Carlos G. Malbrán  
 
Coordinadora y docente del curso “Epidemiología molecular para la vigilancia de infecciones bacterianas”, 
Buenos Aires, 2008-2016. 
Docente en el curso “Actualización en el diagnóstico y vigilancia de los enteropatógenos”, Buenos Aires, 2008-
2018. 
Coordinadora y docente del curso  “Introducción a la genómica”, Buenos Aires, 2017. 
Coordinadora y  docente del curso  pre-congreso “Introducción al análisis genómico”, CAM-ALAM, Rosario, 
Santa Fe, 2016. 
 
Universidad de Buenos Aires 
 
Ayudante de Cátedra. Microbiología. Facultad de Farmacia y Bioquímica. 2001-2004. 
 
 



 

 

 
 

PUBLICACIONES 

 
Chinen I, Campos J, Dorji T, Pérez Gutiérrez E. PulseNet Latin America and the Caribbean Network: Present and Future. 
Foodborne Pathog Dis. 2019 May 13. doi: 10.1089/fpd.2018.2587.  
 
Franz E, Rotariu O, Lopes BS, MacRae M, Bono JL, Laing C, Gannon V, Söderlund R, vanHoek AHAM, Friesema I, French 
NP, George T, Biggs PJ, Jaros P, Rivas M, Chinen I, Campos J, Jernberg C, Gobius K, Mellor GE, Chandry PS, Perez-Reche 
F, Forbes KJ, Strachan NJC. Phylogeographic analysis reveals multiple international transmission events have driven the 
global emergence of Escherichia coli O157:H7. Clin Infect Dis. 2018 Oct 29. doi: 10.1093/cid/ciy919. 
 
Faccone D, Lucero C, Albornoz E, Petroni A, Ceriana P, Campos J, Viñas MR, Francis G; AZMR-Group, Melano R, Corso 
A. Emergence of azithromycin resistance mediated by the mph(A) gene in Salmonella Typhimurium clinical isolates in Latin 
America. J Glob Antimicrob Resist. 2018 Jun;13:237-239. doi: 10.1016/j.jgar.2018.04.011. Epub 2018 Apr 26. 
 
Álvarez VE, Campos J, Galiana A, Borthagaray G, Centrón D, Márquez Villalba C. Genomic analysis of the first isolate of 
KPC-2-producing Klebsiella pneumoniae from Uruguay.J Glob Antimicrob Resist. 2018 Sep 10;15:109-110. doi: 
10.1016/j.jgar.2018.09.001. PMID:30213719 
 
Palomino MM, Burguener GF, Campos J, Allievi M, Fina-Martin J, Prado Acosta M, Fernández Do Porto DA, Ruzal SM.Draft 
Genome Sequence of Lactobacillus helveticus ATCC 12046.Genome Announc. 2018 Feb 15;6(7). pii: e01595-17. doi: 
10.1128/genomeA.01595-17. 
 
Baker KS, Campos J, Pichel M, Della Gaspera A, Duarte-Martínez F, Campos-Chacón E, Bolaños-Acuña HM, Guzmán-
Verri C, Mather AE, Diaz Velasco S, Zamudio Rojas ML, Forbester JL, Connor TR, Keddy KH, Smith AM, López de Delgado 
EA, Angiolillo G, Cuaical N, Fernández J, Aguayo C, Morales Aguilar M, Valenzuela C, Morales Medrano AJ, Sirok A, Weiler 
Gustafson N, Diaz Guevara PL, Montaño LA1 Perez E, Thomson NR.Whole genome sequencing of Shigella sonnei through 
PulseNet Latin America and Caribbean: advancing global surveillance of foodborne illnesses. Clin Microbiol Infect. 2017 Apr 
4. pii: S1198-743X(17)30190-8 
 
Nadon C, Van Walle I, Gerner-Smidt P, Campos J, Chinen I, Concepcion-Acevedo J, Gilpin B, Smith AM, Man Kam K, 
Perez E, Trees E, Kubota K, Takkinen J, Nielsen EM, Carleton H; FWDNEXT Expert Panel. PulseNet International: Vision 
for the implementation of whole genome sequencing (WGS) for global food-borne disease surveillance. Euro Surveill. 2017 
Jun 8;22(23). 
 
Domman D, Quilici ML, Dorman MJ, Njamkepo E, Mutreja A, Mather AE, Delgado G, Morales-Espinosa R, Grimont PAD, 
Lizárraga-Partida ML, Bouchier C, Aanensen DM, Kuri-Morales P, Tarr CL, Dougan G, Parkhill J, Campos J, Cravioto A, 
Weill FX, Thomson NR. Integrated view of Vibrio cholerae in the Americas. Science. 2017 Nov 10;358(6364):789-793. doi: 
10.1126/science.aao2136.PMID:29123068. 
 
Feasey NA, Hadfield J, Keddy KH, Dallman TJ, Jacobs J, Deng X, Wigley P, Barquist Barquist L, Langridge GC, Feltwell T, 
Harris SR, Mather AE, Fookes M, Aslett M, Msefula C, Kariuki S, Maclennan CA, Onsare RS, Weill FX, Le Hello S, Smith 
AM, McClelland M, Desai P, Parry CM, Cheesbrough J, French N, Campos J, Chabalgoity JA, Betancor L, Hopkins KL, Nair 
S, Humphrey TJ, Lunguya O, Cogan TA, Tapia MD, Sow SO, Tennant SM, Bornstein K, Levine MM, Lacharme-Lora L, Everett 
DB, Kingsley RA, Parkhill J, Heyderman RS, Dougan G, Gordon MA, ThomsonNR. Distinct Salmonella Enteritidis lineages 
associated with enterocolitis in high-income settings and invasive disease in low-income settings. Nat Genet. 2016 
Oct;48(10):1211-7. doi: 10.1038/ng.3644. 
 



 

 

Wong VK, Baker S, Pickard DJ, Parkhill J, Page AJ, Feasey NA, Kingsley RA, Thomson NR, Keane JA, Weill FX, Edwards DJ, 
Hawkey J, Harris SR, Mather AE, Cain AK, Hadfield J, Hart PJ, Thieu NT, Klemm EJ, Glinos DA, Breiman RF, Watson CH, 
Kariuki S, Gordon MA, Heyderman RS, Okoro C, Jacobs J, Lunguya O, Edmunds WJ, Msefula C, Chabalgoity JA, Kama M, 
Jenkins K, Dutta S, Marks F, Campos J, Thompson C, Obaro S, MacLennan CA, Dolecek C, Keddy KH, Smith AM, Parry 
CM, Karkey A, Mulholland EK, Campbell JI, Dongol S, Basnyat B, Dufour M, Bandaranayake D, Naseri TT, Singh SP, Hatta 
M, Newton P, Onsare RS, Isaia L, Dance D, Davong V, Thwaites G, Wijedoru L, Crump JA, De Pinna E, Nair S, Nilles EJ, 
Thanh DP, Turner P, Soeng S, Valcanis M, Powling J, Dimovski K, Hogg G, Farrar J, Holt KE, Dougan G. Phylogeographical 
analysis of the dominant multidrug-resistant H58 clade of Salmonella Typhi identifies inter- and intracontinental transmission 
events. Nat Genet. 2015 Jun;47(6):632-9. doi: 10.1038/ng.3281. Epub 2015 May 11. 
 
Kjeldsen MK, Torpdahl M, Campos J, Pedersen K, Nielsen EM. Multiple-locus variable-number tandem repeat analysis of 
Salmonella enterica subsp. enterica serovar Dublin . J Appl Microbiol. 2014 Apr;116(4):1044-54. doi: 10.1111/jam.12441. 
Epub 2014 Feb 12 
 
Zamudio ML, Meza A, Bailón H, Martinez-Urtaza J, Campos J. Experiences in the epidemiological surveillance of 
foodborne pathogens by pulsed field gel electrophoresis (PFGE) in Peru. Rev Peru Med Exp Salud Publica. 2011 
Mar;28(1):128-35. 
 
Gornatti Churria CD, Vigo GB, Origlia J, Campos J, Caffer M, Píscopo M, Herrero Loyola M, Petruccelli M, Pichel M. 
Diagnosis of an outbreak of Salmonella typhimurium in chinchillas (Chinchilla lanigera) by pulsed-field gel electrophoresis.Rev 
Argent Microbiol. 2014 Jul- Sep;46(3):205-9. doi: 10.1016/S0325-7541(14)70074-4. Epub 2014 Oct 15. 
 
Campos J., Pichel M., Ibelli Vaz T., Tavechio A., Fernandes S., Muñoz N., Rodriguez C., Realpe M.E., Moreno J., Araya P., 
Fernández J., Fernández A., Campos E., Duarte F., Weiler Gustafson N., Binsztein N. and Pérez Gutierrez E.Building 
PulseNet Latin America and Caribbean Salmonella. Regional Database: first conclusions of genetic subtypes of S. Typhi, S. 
Typhimurium and S. Enteritidis circulating in six countries of the Region. 2011.Food Research International ISSN: 0963- 
9969 
 
Whole genome sequencing for foodborne disease surveillance. Landscape paper 
WHO.http://apps.who.int/iris/bitstream/handle/10665/272430/9789241513869-eng.pdf?ua=1 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 


