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BIO

Con un titulo de Bioquimica, empecé trabajando
en el INEI-Malbran en la vigilancia de
Enterobacterias en actividades como: studio de
brotes, caracterizacion y subtipificacion molecular
de enteropatégenos para vigilancia pasiva en el
enfoque de wuna salud , implementacion y
validacibon de nuevas tecnologias y la
coordinacibn de proyectos nacionales e
internacionales en vigilancia integrada y en
programas de aseguramiento de la calidad
Actulamente coordino la Plataforma de genémica
trabajando en la implementacion de esta
tecnologia tanto a nivel nacional integrando la
tecnologia en el Sistema de vigilancia como a lo
largo de la region a través de la Red de PulseNet
Latinoamérica y el Caribe

OTRAS HABILIDADES
iDIOMAS: inglés fluido (TOEFL: 587/590),
francés (DELF: A2)
Lenguaje de programacién basico: phyton, R.

EXPERIENCIA

COORDINADORA DE PLATAFORMA DE GENOMICA Y
BIOINFORMATICA
INEI-ANLIS DR CARLOS G. MALBRAN
Enero 2017-actualidad
Implementacion de NGS para la vigilancia de las enfermedades infeccionsas a
nivel nacional, incluyendo el desarrollo de recursos, entrenamiento e infraestructura.
Entre las actividades se encuentra: la coordinacion de proyectos de investigacion en
gendmica enfocados a su uso en salud publica para Argentina y Latino América.
Generacién de recursos a nivel nacional y regional enfocados en crear capacidades y
la aceptacion del uso de gendmica en salud publica, creacion de estandares
internacionales y programas de calidad a través OMS, PulseNet International y la red
Genome Trakr para el uso de genémica en salud publica especialmente enfocado en
paises de recursos limitados.

INVESTIGADOR PRINCIPAL
INEI-ANLIS DR CARLOS G. MALBRAN

Diciembre 2007-Diciembre 2016
Curadora de la Base de Datos para PulseNet América Latina y Caribe (PNLA) y
responsible del programa regional de gestion de calidad para el laboratorio y analisis de
datos. Participacion en la coordinacion de PNLA y WHO-GFN y coordinadora de mas de
20 proyectos nacionales e internacionales enfocados en vigilancia con tareas como:
ejecucion de presupuesto, cumplimiento de tiempos de ejecucion, importacion y
exportacién de reactivos y material bioldgico, coordinacion de distintos grupos nacionales,
implementacion y validadcion de nuevas tecnologias como MLVA y MLST para vigilancia. ,
Participacion en el estudio de brotes con los grupos de epidemiologia nacional y provincial
del Ministerio de Salud y como entrenadora en mas de 30 cursos internacionales y
nacionales y 17 reuniones internacionales.

COORDINADORA DE PROYECTOS
QUINTILES INTERNATIONAL
Diciembre 2006-Diciembre 2007
Asistente en proyectos de investigacion clinica en el area de laboratorio en cumplimento
con protocolos internos, de los sponsors y estandares internacionales para el monitoreo
de estudios de laboratorio.

ASISTENTE DE CONTROL DE CALIDAD
MASSONE
Noviembre 2006-Diciembre 2006
Cumplimiento del programa de aseguramiento del laboratorio, incluyendo la actualizacion
de SOPs en cumplimiento de estandares USDA y EU.

PROFESOR ASISTANTE
UNIVERSIDAD BUENOS AIRES
Diclembre 2001-Diciembre 2004
Ensefianza en el departamento de microbiologia y pasante en el Laboratorio de Clamidias
en técnicas basicas de diagndstico incluyendo cultivo cellular y técnicas de biologia
molecular en colaboraciéon con varios proyectos nacionales.



EDUCACION

Bioquimica. Universidad de Buenos Aires. 2007
phD Fellowship en el Wellcome Trust Sanger Institute. Grupo: Dr Nicholas Thomson. 201 3.
En la actualidad: Doctorado de la Facultad de Farmacia y Bioquimica. UBA.

PROYECTOS RECIENTES

NIH Big Data. 2017-2019
Integrando el mundo de la microbiologia en el Sistema mundial de vigilancia. No: UOICA2017167 NIH
National Cancer Institute. 523106 USD. Rol: Co-Investigador Principal

AGISAR 2017-2019

Vigilancia integrada de Salmonella spp. en la cadena aviar y su relacion con los aislaminetos clinicos con enfasis
en su Resistencia a antibioticos en la provincia de Neuquén por un afo. Organizacién Mundial de la Salud-
AGISAR Advisory Group on Integrated Surveillance of Antimicrobial Resistance. USD 15000. Rol: Investigador
Principal

WHO-FDA Genome Trakr. 2019-2021
Implementacion de secuenciacion de genoma completo para la vigilancia de patégenos transmitidos por
aliminetos. 500000 USD. Rol: Investigador Principal

CDC-PAHO COAG 2019-2020
PulseNet América Latina y el Caribe: incremento de la capacidad regional para la vigilancia de los patogenos
entéricos y transmitidos por alimentos. Rol: Co- Investigador Principal. 100000 USD

BBSRC/NERC-CONICET 2019-2021
Resistencia antibidtica en el Sistema de pollo de engorde. Rol: Co-Investigador. £1220000.

BBSRC/NERC-CONICET 2019-2021

Desarrollo de un marco conceptual para mejorar el entendimiento de Resistencia antibiotica en el Sistema ganadero
(Developing a conceptual framework to improve understanding of AMR in livestock systems: translating research into
policy and practice). Rol: Co-Investigador. £1230000

BBSRC/NERC-CONICET 2019-2021
Mapa de los patrones del uso antibidtico y resistancia ambiental en la industria de la carne (Mapping the patterns and
drivers of antibiotic use and environmental resistance in the Argentine beef industry). Rol: Co-Investigador. £1220000

UKRI GLOBAL CHALLENGES RESEARCH FUND 2019-2021

ARGENT: Gendmica para tuberculosis en Argentona. (ARGENT: Argentinian Genomics for Tuberculosis). Role: Co-
Principal Investigator. £936575



EXPERIENCIA DOCENTE

Wellcome Trust Advance Courses
Instructora en el curso “Genomics & Epidemiological Surveillance of Bacterial Pathogens” 2013-2019, Costa Rica,
Peru, Buenos Aires.

Centro de estudios Latinoamericanos (CELFI)
Coordinadora e instructor en “De la clinica a la genomica en bacterias: un enfoque interdisciplinario” course.
University of Buenos Aires 2016, 2017, 2018.

PulseNet Latin America and the Caribbean

Responsable del entrenameinto para la implementacion “Epidemiologia molecular basado en el laboratorio” in
Instituto Fiocruz-Brazil (2008), Instituto de Salud-Colombia (2009) , Instituto de Higiene Rafael Rangel-Venezuela
(2009), INCIENSA-Costa Rica (2010), Instituto de Salud publica-Nicaragua (2010), incluyendo entrenamiento
en la implementacién en el laboratorio, analisis de datos, uso de la Base de Datos Regional, comunicacion efectiva
de los resultados a las distintas autoridades en Salud Publica y uso de las herramientas de epidemiologia molecular
para deteccion temprana y studio de brotes.

Coordinacion del curso “Gendmica para la vigilancia de patogenos bacterianos” en Buenos Aires (2014), Brazil
(2017), Colombia (2018).

Docente en la Reuniones Anuales de PulseNet América Latina y Caribe incluyendo laboratorio y anilisis de
dtaos. 2008-2018.

Coordinadora y docente del curso en linea a través de la Plataforma en anaillisis de datos (2016-2017) y
entrenamientos de laboratorio en Electroforesis en Campos Pulsado (PFGE):
https://www.youtube.com/watch?v=HZDR5YdpAdQ

INEI-ANLIS Dr Carlos G. Malbran

Coordinadora y docente del curso “Epidemiologia molecular para la vigilancia de infecciones bacterianas”,
Buenos Aires, 2008-2016.

Docente en el curso “Actualizacion en el diagnéstico y vigilancia de los enteropatogenos”, Buenos Aires, 2008-
2018.

Coordinadora y docente del curso “Introduccion a la genémica”, Buenos Aires, 2017.

Coordinadora y docente del curso pre-congreso “Introduccion al andlisis gendmico”, CAM-ALAM, Rosario,
Santa Fe, 2016.

Universidad de Buenos Aires

Ayudante de Catedra. Microbiologia. Facultad de Farmacia y Bioquimica. 2001-2004.
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4. pii: S1198-743X(17)30190-8

Nadon C, Van Walle |, Gerner-Smidt P, Campos J, Chinen |, Concepcion-Acevedo |, Gilpin B, Smith AM, Man Kam K,
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