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Introducción

La eliminación de SARS-CoV-2 en las excreciones humanas permite rastrear el patógeno en las comunidades conectadas a un sistema

municipal de aguas residuales. Muchos centros urbanos, como es el caso de Mar del Plata, son atendidos solo por una empresa de

tratamiento centralizadora, proporcionando una única señal integrada de hasta millones de personas en solo unas pocas muestras,

pudiendo ser un poderoso indicador de la incidencia viral en cualquier momento.

Objetivos

Monitorear la presencia del virus SARS-CoV-2 en aguas residuales desde el inicio de la pandemia en abril 2020, hasta septiembre de

2021, y comparar los resultados obtenidos con el número de casos registrados en SISA, así como la dinámica de propagación en el

período estudiado.
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Materiales y Métodos

A partir de abril del 2020 se colecta una muestra semanal

de agua residual, se concentra y se extrae el RNA viral por

medio del kit comercial. Se realiza la amplificación del

RNA viral por PCR en tiempo real utilizando el Kit de RT

PCR DIAPLEXQ (SolGent Co, Ltd.).
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Los sistemas de detección de SARS-CoV-2 en muestras de 
HNF permitieron la detección del virus en las muestras de 
efluentes urbanos.
En la SE 33 del 2020, se  detecta la presencia del virus en 
el efluente por primera vez, al tiempo que se confirmaban 
631 casos por diagnóstico de laboratorio, a partir de 1668 
casos SOSPECHOSOS de COVID-19. El Ct de la muestra de 
agua residual arrojó un valor de 34, equivalente a unas 
4500 copias virales por mililitro de efluente.
A finales del 2020 y principio del 2021, se generaron picos 
de casos confirmados por laboratorio en las SE 52 2020 y 
14 2021 que no fueron detectados en el efluente. En la SE 
16 del 2021 se detecta nuevamente presencia viral en el 
agua residual anticipando el pico de casos de HNF 
confirmados por RT-PCR en la SE 21 del 2021.

RESULTADOS
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27 genomas 
analizados en 2020 

147 genomas +110 
secuencias del gen S 
analizados en 2021

Fuente: Software VEC-COVID-19 
Instituto Nacional de Epidemiología

Casos de CoviD 19 
confirmados

Uez et. al
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Conclusiones

El muestreo y el sistema de concentración aplicado resultó apropiado para la detección de la presencia del genoma de SARS-CoV-2. 

En nuestro trabajo de vigilancia pudimos sensar el aumento de la carga viral a lo largo del aumento de casos de CoViD-19 en la ciudad. 

En agosto del 2020 pudimos detectar anticipadamente presencia viral correspondiente al primer pico de casos en la ciudad, esto se 
repitió en abril del 2021. 

La sensibilidad en la detección del genoma viral fue cambiando a lo largo del tiempo, influenciado por el tipo de residuos volcados al 
sistema, dependiente tanto de la actividad humana como de la industrial.

En la situación epidemiológica actual de la ciudad, el genoma viral en el efluente se detecta por encima de los 2000 casos 
confirmados de HNF.

La distribución mayoritaria de casos de pacientes con CoViD-19 confirmados están en dos áreas bien definidas, implicaría que el 
muestreo del efluente en esas zonas permitiría tener una resolución mejor de la presencia de SARS-CoV2 en el efluente, evitando la 
mezcla de residuos industriales.

A lo largo del período analizado la proporción de variantes identificadas en los HNF fue cambiando.
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